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A szinergia lényege



  

Kérdések

● Hogyan jön létre a katalitikusan aktív ERK2-
RSK1 komplex?

● Mi az NDR/LATS kinázok allosztérikus 
aktivációjának a szerkezeti alapja?
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Attila: Hogyan lehetne megbízható módon egyszerű protein-
peptid típusú fehérje-fehérje kölcsönhatásokat proteóm szinten 
feltérképezni?

Csaba: A vizeken keresztül!

Csaba: Hogyan tesztelhetném a vizek jelentőségét a fehérje 
kölcsönható felszíneken?

Attila: A MAP-kinázokon keresztül!
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