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ELTE Biokemiai Tanszek

 Tudomdanyterilet: biokémia / szerkezeti bioldgia
— Miozin motorfehérje szerkezet/funkcié vizsgalatok

— Fehérje-fehérje kdlcsonhatasok (PPI) vizsgalata
* Vallalas a szinergia projektben:
— Rekombinans fehérjék elballitasa

— Fehérjekomplexek kvantitativ és funkcionalis jellemzése

Kiss Bence




[ S100A4/metasztazin }
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[Aszimmetrikus S100A4-NM2A komplex]

1,4 A felbontas % ‘ 2ZWH

Kiss et al: PNAS 2012 Duelli et al PLoS One, 2014
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[ Célkittizések }

Az S100A4-NM2 kolcsonhatas izoforma specifitasanak
molekularis hattere

Ky~ 0.1 nM Kg=2 uM Kq~ 0.1 nM
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Pal Gabor
ELTE Biokémiai Tanszéek

 Tudomanyterilet: biokémia / molekularis biolégia

— Specialitas: fehérje-fehérje kdlcson-hatasok torvény-
szer(iségeinek feltarasa és uj kdlcsonhatasok |étrehozasa
iranyitott fehérje-evolucioval

* Vallalas a szinergia projektben:

— az S100A4 — NM2A kolcsonhatas részletes jellemzése
iranyitott evolucidval

— nagy affinitasu S100A4-antagonista peptidek evolvalasa



Az S100A4-kotdé NM2-peptideket
bakteriofag felszinén fejezzuk ki

fag-burokhoz kapcsolva < 2, &5 &
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2) in vitro szelekcio immobilizalt
célmolekula kotése alapjan

=100 egyedi
fag-fehérje klén

=
—

immobilizalt célmolekula
kotodés :

@' "_)f fehérjevarians (( <_,_)

génvarians

(T

szelektiv levalasztas

3) a szelektiven levalasztott funkcionalis
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[ NM2 izoformak S100A4-koto régiojanak evolvalasa]
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Azonositottuk az izoformak legfontosabb eltérését:
Az N1914A csere erds S100A4-kotove teszi a gyenge B izoformat
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Fellleti plazmon rezonancia:
az N1914A aminosav csere erdssé teszi az NM2B gyenge S100A4-kotését
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Kalmar Lajos
MTA TTK Enzimologiai Intézet

A
 Tudomanyterilet: szerkezet bioldgia /
bioinformatika

— Specialitas: Rendezetlen fehérjék szerkezeti és funkcionalis
jellemzése, evoluciojuk kutatasa

* Vallalas a szinergia projektben:

— az S100A4 — NM2A kolcsonhatas részletes jellemzése
molekula dinamikai szimulacidval

— Rendezetlen szakaszok evolucios jelemzése, izoformak
0sszehasonlitasa



Az NM2A - S100A4 komplex kialakulasanak
modellezése

NM2A szekvencia
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Az NM2A - S100A4 komplex kialakulasanak
modellezése

TRLKQLKROQLEEAEEEAQRANASRRKLOQRELEDATETADAMNREVSSLKNKLRRGDLPEVVPRRMA



Az NM2A - S100A4 komplex kialakulasanak
modellezése
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Bodor Andrea
ELTE Kemiai Intézet

e Tudomanyterulet: NMR spektroszkopia

— Specialitas: Fehérjék szerkezeti és dinamikai jellemzése

* Vallalas a szinergia projektben:

— az S100A4d13 szabad és NM2A kotott komplexének
jellemzése és 6sszehasonlitasa;

— A p53 és az S100A4-p53 komplex jellemzése;
— gyors NMR madszerek alkalmazasa, alkalmazhatdsaga



Az NMR spektroszkopia a
fehérjetudomanyokban

SZERKEZET
1) Jelhozzarendelés, kémiai
eltolodas: szerkezeti motivum
2) Tavolsagi kényszerfeltételek:
szerkezetszamolas

Molekulaméret, aggregacio

Kotédés vizsgalatok

In vitro vs in cell

DINAMIKA
ps-ns, s-ms, s

Gerincmozgasok
Doménmozgdasok
Kémiai csere
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S100A4-NM2A: szerkezeti motivumok
NMR vs. Kristalyszerkezet
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[Rekombinéns fehérjék, }
\ kolcsonhatasok mérése /

/{ Bioinformatikai analizis }\
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NMR spektroszkadpia




Szakteriileteink részletes bemutatasa

eléadas sorozat

I. Az NMR spektroszkopia
oktdber 21, 15.00




