Fehérjekrisztallografiai egyuttmikodés az ELTE Kémiai Intézet
kristalyosito labor és rontgendiffraktométer felhasznalasaval

Egyuttmukodo partnerek:

Gal Péter (MTA TTK, Szerkezeti Biofizika Kutatdcsoport), Liliom Karoly (MTA TTK, Lizofoszfolipid Kutatdcsoport),

Mez6 Gabor (MTA-ELTE Peptidkémiai Kutatécsoport),  Nyitray Laszld (ELTE Biokémiai Tanszék),

Pal Gabor (ELTE Biokémiai Tanszék), Reményi Attila (MTA TTK, Fehérje Kutatocsoport (Lendilet)),

Tory Kalman (SOTE 1.sz. Gyermekklinika), Vértessy G. Beata(MTA TTK Genom Metabolizmus Kutatdcsoport, BME),
Harmat Veronika (ELTE Kémiai Intézet, MTA-ELTE Fehérjemodellez§ Kutatocsoport; a diffraktométer Gizemeltet§je)

Egyuttmukodeésunk célja fehérjek és fehérje komplexek szerkezet-meghatarozasa a szerkezet, kdlcsonhatas-mintazatok
és a fehérjefunkcio osszeflggéseinek felderitése céljabol. Az ELTE Kémiai Intézetben talalhato rontgendiffraktomeéter
hasznalata kétféle célt szolgdl: J6 mind&ségli kristalyokrdl akdr 1 A felbontdsu adatkészlet gydjthetd. Kis méretl vagy
gvengen szoro kristalyok esetén a diffraktométer tesztmérések elvégzésével, a kristalyosito és krio-korulmények
optimalizalasaval, nem kivant kristalyformak kizarasaval jarul hozza a kulfoldi, szinkrotronnal végzendd mérések
sikeréhez. Tobb kutatasi egyuttmikodésben a kristalyositas is a Kémiai Intézetben torténik.
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Kristalyositas: Tesztmérések : Biostruct-X palyazat, magyarorszagi
 MASP2-peptid komplexek (Gal (Felkésziilés  szinkrotronnal  torténd kutatohelyeket 6sszefogd konzorcium:
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komplexei (Harmat V.) * Kalmodulin-peptid kompexek (Liliom K.) Veronika) BI STI”UCT .
* Podocin coiled-coil  EmIGs acilpeptid hidrolaz (Harmat V.) \

fragmentumok (Tory K.)
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