Fehérjekrisztallografiai vizsgalatok az ELTE Kémiai Intézet / MTA-
" ELTE Feherjemodellezo Kutatocsoportnal talalhato diffraktometer

és kristalyosito labor felhasznalasaval

Egyuttmukodo partnerek:
Gal Péter (MTA TTK, Szerkezeti Biofizika Kutatocsoport), Liliom Karoly (MTA TTK, Lizofoszfolipid Kutatocsoport),

Mez6 Gabor (MTA-ELTE Peptidkémiai Kutatocsoport), Nyitray Laszlé (ELTE Biokémiai Tanszék),
Pal Gabor (ELTE Biokémiai Tanszék), Vértessy G. Beata (MTA TTK, Genom Metabolizmus Kutatdcsoport, BME),
Tory Kalman (SOTE 1.sz. Gyermekklinika), Ferenczy Gyorgy (MTA TTK, Gyogyszerkémiai Kutatocsoport),

Kiss Robert (MTA TTK, Neurodegenerativ Betegségek Gyogyszerkutatd Csoport, NAP-B),
Harmat Veronika (ELTE Kémiai Intézet, MTA-ELTE Fehérjemodellez6 Kutatocsoport; a diffraktométer tzemeltetdje)

Egyuttmdkodésunk célja fehérjek és feherje komplexek szerkezetvizsgalata a feherjefunkcid szerkezeti, kemiai alapjainak
felderitése céljabdl. A fehérjekrisztallografiai infrastruktira hasznalata kétféle célt szolgdl: A forgdanddos diffraktométer akar 1 A
felbontasu (nagyobb kristalyok esetén a szinkrotronnal mérhetd adatkészletekt6l nem vagy nem jelent6sen elmaradd mindség)
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adatkészletet szolgaltat. A nagy atmeérdju detektor, valtoztathatd detektortavolsag és 20 szog lehetdvée teszi a nagy
molekulakomplexeknél gyakori nagy méretu elemi cellaval rendelkez6 kristalyokrol is az adatgyljtést. Kis méretl vagy gyengen
szoro kristalyok esetén a diffraktométer tesztmérések elvegzesével, a kristalyosito és krio-korulmeények optimalizalasaval, nem
kivant kristalyformak kizarasaval jarul hozza a kualfoldi, szinkrotronnal vegzendd meérések sikeréehez. Tobb kutatasi

egyuttmukodésben a kristalyositas a Kémiai Intézet fehérjekrisztallografiai laboratoriumaban torténik.
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Kristalyositas: Tesztmérések: Felkészulés szinkrotronnal Magyarorszagi kutatohelyeket
* MASP2/peptid komplexek torténd adatgydjtésre 0sszefogo konzorcialis palyazatok:
(Gal P, Pal G., Mez6 G.) * MASP2 komplexek (Gal P, Pal G., Mez6 » EMBL-Hamburg (a palyazat vezetdje
* BSA lipidkompexe (Liliom K.) G., Nyitray L.) Harmat V.): 2016-ban 9*8 6ra mérési ido
* DJ-1 kismolekulas komplexei  S100 komplexek (Nyitray L.) Tervezett INEXT finanszirozas
(Kiss R.) * BSA kompexek (Liliom K.) * ESRF (elbiralas alatt)
 DAO komplexek (Ferenczy Gy.)  EmIGs acilpeptid hidrolaz (Harmat V.)
* Podocin coiled-coil e DJ-1 komplexek (Kiss R.)
fragmentumok (Tory K.)  DAO (Ferenczy Gy.) v

= Rontgendiffrakcios adatgydijtes,
BN Adatgyiijtés,szerkezet-meghatarozas: szerkezet-meghatarozas:
R e DJ-1 komplexek (Kiss R.)  S100 komplexek (Nyitray L.)
MASP_Z/pep,p,jX | e MASP2 kc?mplexgk(GaI P. Pal G..,.Mezo G.)
kristdlyok * Kalmodulin peptid kompexe (Liliom K.)
(s e EmIlGs acilpeptid hidrolaz (Harmat V.)
DAO komplex
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* DJ-1 komplexek (Kiss R.)
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