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Az altalunk meghatarozott kristalyszerkezetek
lehetéveé tették a MIO enzimek
mechanizmusanak molekuladinamikai
szimulaciokkal  tortén6  vizsgalatit. Az
eredményeink megmutattak, hogy funkcitol
fliggetleniil, az eukariota MIO enzimek
konzervalt szubsztrat bekotédési utvonalakkal
rendelkeznek. Célzott mutaciokkal -elzartuk
ezeket a vizcsatornakat, mely kiilonb6z6
moédokon  tudta  befolyasolni az  enzimek
\szubsztrét- ¢és enantioprefereciajat. Y,

Régota ismert, hogy a MIO enzimek a m B N
w 7 , wy o , PALZ PETCR N——— N
névényekben harom-ot izoformaban 7275 7= g
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Vanna‘k Jelen Ezek eltero mertekben KQGGALQKELIRFLNAGIFGnGsd TLPHSATRBAMLVRINTL
fejezédnek ki kiilonb6zé ndvényi - 4
szovetekben, azonban az izoformak \ \ f Névényi PAL \

kozotti  szerkezetbeli kiilonbségek izoenzimekben a

eddig nem voltak tanulmanyozva. tetramerek
Homoldgia modellezéssel szeretnénk hatarfeliiletén
fényt  deriteni a  kiilonbségek talalhatoak jelentds

szerkezeti okaira. l = N | \ kiilonbségek. /
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Az enzim méretének meghatarozasa, a Az enzim alakjanak alacsony feloldasu
szorasi gorbe kezdeti szakaszabol kétféle  szerkezetleirasa a teljes kisszogl szorasgorbe
szam1tas1 modszer ala jan alapjan
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