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SV40 T antigén-dependens DNS replikacio sejtlizatumban
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A replikalt plazmid szekvenciaja megmutatja, melyik hibaelkeriil6 folyamat miikodott
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Domén-domén kolcsonhatasok célzasa a transzlézios szintézisben
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synthesis: A possible strategy for improving chemotherapy? PLOS Genetics 13(8): e1006842.
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Domén-domén kolcsonhatasok célzasa a transzlézios szintézisben
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In vitro templatvaltas?
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