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Az S100 fehérjecsalad

Gerinces-specifikus, EF-kéz Ca*"-k6t6 homodimer fehérjék
20 paralog a human genomban

Ca*"-aktivalt allapotban linearis motivumok megkotése
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Fiziologias és patoldgias szerep

Ca**-szignalizacio effektor funkcidk
Sejtproliferacio, -migracio, -adhézio stb.
Tultermel6dés — tumor metasztazis,

gyulladasok, neurodegenerativ betegségek

Teranosztikai célfehérje
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S100 interaktom és vizsgalata

Csak részlegesen ismert (kb. 2 tucat), nincs konszenzus kotémotivum

Uj kvantitativ, robosztus HTP kotésvizsgalat: direkt és kompetitiv FP
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Célkit(izes
Az S100 interaktom feltarasa és specifitasi térképének elkészitése

HTP kolcsonhatasmérés, , partnervadaszat” MS modszerrel
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S100 csalad affinitasi profilja (specifitasi térképe)

Moderalt szekvencia hasonlosag,
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S100 csalad affinitasi profilja (specifitasi térképe)

Robusztus fenogenetikus analizis!
Hieararchikus klaszterezés (UPGMA)

Promiszkuus csoport: Jelentds funkcionalis

redundancia (er6s kotok):

,»Orphan” csoport: hianyz6 partnerek vagy
Ca**-puffer vagy evolucié ,,in progress” Pr?

The S100ome
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Phenotypic clustering
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Interaktom vizsgalat

* Pulldown (affinitaskromatografia) =~ Westernblot: 2020.05.21.
eml6s sejtvonalakbol: HEK293T,
U937 (mieloid limfoéma)

* MS analizis ...
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Készonom a figyelmet
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