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• Gerinces-specifikus, EF-kéz Ca2+-kötő homodimer fehérjék 

• 20 paralóg a humán genomban

• Ca2+-aktivált állapotban lineáris motívumok megkötése

Az S100 fehérjecsalád

Kiss et al (2012) PNAS, Ecsédi et (2017) Structure, 
Gógl et al (2018) FEBS J, Ecsédi et al (2020) Structure



• Ca2+-szignalizáció effektor funkciók

• Sejtproliferáció, -migráció, -adhézió stb.

• Túltermelődés  tumor metasztázis, 
gyulladások, neurodegeneratív betegségek

• Teranosztikai célfehérje

Fiziológiás és patológiás szerep
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• Csak részlegesen ismert (kb. 2 tucat), nincs konszenzus kötőmotívum

• Új kvantitatív, robosztus HTP kötésvizsgálat: direkt és kompetitív FP

S100 interaktom és vizsgálata

ProtFit program (https://github.com/GoglG/ProFit)

Gógl et al (2019) JMB, Kiss et al (2019) Met.Mol.Biol., 
Simon et al (2019) FEBS J



• Az S100 interaktom feltárása és specifitási térképének elkészítése

• HTP kölcsönhatásmérés, „partnervadászat”  MS módszerrel

Célkitűzés



• Moderált szekvencia hasonlóság, 
konzervált 3D szerkezet

• 20 S100 x 13 partner FP (és 
ITC) mérése hőtérképen

• Filogenetikai analízis: nem elég 
megbízható 

S100 család affinitási profilja (specifitási térképe)

Simon et al (2019) FEBS J

3ZWH



• Robusztus fenogenetikus analízis!
• Hieararchikus klaszterezés (UPGMA)

• Promiszkuus csoport: Jelentős funkcionális 
redundancia (erős kötők): 

• „Orphan” csoport: hiányzó partnerek vagy 
Ca2+-puffer vagy evolúció „in progress” ???

Simon et al (2019) FEBS J

S100 család affinitási profilja (specifitási térképe)



• Pulldown (affinitáskromatográfia)
emlős sejtvonalakból: HEK293T, 
U937 (mieloid limfóma) 

• MS analízis …

Interaktom vizsgálat
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Western blot: 2020.05.21.
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Köszönöm a figyelmet


