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PIWI fehérjék: genetikai stabilitas fenntartasa nem 6regedd
sejtekben
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PIWI fehérjék csiravonalban és szomaban egyarant
16 JANUARY 2014 | VOL 505 | NATURI 353

PIWI proteins and PIWI-interacting
RNAs in the soma

Robert ]. Ross™, Molly M. Weiner' & Haifan Lin'

"
Human Homo sapiens HIWIL HILI, HIW2 and Diverse cancers (breast cancer, cervical cancer, endometrial
HIWI3 carcinoma, seminomas, hepatocellular carcinoma, gastric

cancer, pancreatic adenocarcinoma, gastrointestinal
stromal tumours, colon cancer, renal cell carcinoma);
haematopoletic stem cells; and male germ line
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Modell: Caenorhabditis elegans

Piwi ektopikus expresszidja a szomaban élettartamot novel
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Modell: Drosophila melanogaster s

Piwi szomatikus expresszioja Piwi gatlasa tumormodellben megnéveli
tumorndvekedést indukal az ¢letképességet
kontroll tumor

GMR-GAL4; UAS-yki®? GMR-GALA4, piwi*/
piwi?%; UAS-yki®t

A2 -
A10- GMR/psz
GMR GMR/ p 1W12 ki

Hosszu bab
Klkelt 16 24 35

Nem kelt ki 32 12 9

Tub-GAL4; HA-Piwi Tub-GAL4; GFP-Aub

Kikeltek aranya
%o 33,33 66,67 79,55




Modell: emlds — PIWI gatlo gyodgyszerjeloltek keresése

Jeloltek (potencialis tumorgatlo agensek)
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in silico analizis: molekularis dokkolas
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PIWI-piRNS utvonal és a placenta

/” PIWI-piRNS titvonal sajitossagai: N\
* RNS interferencia alapt
* F6 komponensei:
* 4 db human PIWI fehérje
* Rovid szabalyozo6 piRNS-ek
* Génexpressziot szabalyozza:
* Transzkripcionalisan
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\ * Poszt-transzkripcionalisan /
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‘ Poszt-transzkripcionalis szintii csendesités

Deniz M. Ozata et al. 2018 nyoman

\ * Placenta genom metilacios szintje alacsony /

* Anyai magas vérnyomas és szervkarosodas

* Vezet6 anyai és magzati elhalalozasi ok

* Oka: elégtelen placentacio

Placenta fejlédés:

* Nagy osztodasi potencial és invazios viselkedés
* Transzkripcionalisan nagyon aktiv
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Relative quantification

A négy human PIWIL gén mRNS szintje
placenta eredetd sejtvonalakban
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PIWIL gének egészséges placentaban

Magzati oldal Anyai oldal

Citotrofoblaszt
réteg

Kotileda

Sneddon S.F. et al. (2019) Clinical Embryology nyoman

PIWIL génexpresszié Pol2A referenciagénhez képest
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PIWIL génexpresszios kulonbségek
a korai és késoi pre-eklampszia soran
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e Korai PE

elott alakul ki

* Késéi PE

\ utan alakul ki

ﬂ«:OPE (early onset PE)\

* Terhesség 34. hete

LOPE (late onset PE)

* Terhesség 34. hete
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PIWILA4 tehérjeszintl expresszioja
a HTR-8 sejtvonalban

PIWIL 4

HTR-8 40 pg

MS analizis:

PIWILL  PIWILZ  PIWILZ  PIWILA «— PIWIL expresszids plazmidokical
3 a 5 transzfektalva

sajnos nem a human PIWILA4...

Eszlelt PIWILS
ca. 130 kDa

Prediktalt PIWIL4
96,6 kDa
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Foy masik RNA1 utvonal —

mikroRNS klaszterek regulacioja

Placental promoter

Microprocessors

Enhancer-bound a
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Less efficiently .
Morales-Prieto DM et al. 2013 nyoman

processed pre-miRNAs

RNA BIOLOGY e Taylor & Francis
https://doi.org/10.1080/15476286.2020.1836457 Taylor & Frandis Group

RESEARCH PAPER ) Crock for upcses
Tissue-specific and transcription-dependent mechanisms regulate primary
microRNA processing efficiency of the human chromosome 19 MicroRNA cluster
Abel Féthi®, Orsolya Bir6®, Zsuzsa Erdei®, Agota Apati®, and Tamas |. Orbéan 2*

“Institute of Enzymology, Research Centre for Natural Sciences, Hungarian Academy of Sciences, Budapest, Hungary; ®Department of Obstetrics and
Gynaecology, Semmelweis University, Budapest, Hungary
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